Przewidywanie struktury drugorzedowej z uwzglednieniem wiezéw

Cw. 1 Przewidywanie struktury 55 rRNA E. Coli

1. Pobierz z bazy danych RMDB sekwencje 5S rRNA E.coli oraz wyniki eksperymentu SHAPE uzyskane
dla tej czasteczki (préobkowanie struktury drugorzedowej).

2. Zastosuj pobrane reaktywnosci jako wiezy strukturalne do przewidywania struktury za pomoca
RNAfold. Przeprowadz przewidywanie w dwdch trybach:

- soft constrains - zastosuj reaktywnosci jako wiezy

- hard constrains - na podstawie reaktywnosci wybierz pozycje w sekwencji, ktére zostang
wymuszone jako jednoniciowe w strukturze. W tym celu napisz skrypt ktéry pozostawi 10, 20 lub 40%
najwyzszych wartosci reaktywnosci do zastosowania jako twarde wiezy. Poréwnaj uzyskane wyniki.

Wklej uzyskane wyniki do protokotu.

3. Zapoznaj sie z programem RNAstructure

Powtdrz przewidywanie oparte o miekkie wiezy z zastosowaniem programu RNAstructure. Wklej uzyskane
wyniki do protokotu. Poréwnaj wyniki i opisz w protokole réznice.


https://rmdb.stanford.edu/detail/5SRRNA_1M7_0001
http://rna.urmc.rochester.edu/Text/index.html

